Chapitre UHV3 « L’évolution humaine »
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Chapitre UHV3 « L’évolution humaine »

Travail en commun. Etablissement de parentés.

Document 1. Deux exemples de matrices de caractéres anatomiques obtenues chez les primates.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

Selon les caractéres étudiés, on obtient les deux matrices suivantes.

Matrice de caractéres n°1 Matrice de caractéres n°2
Caractere | Ongles Narines Queue Omoplate Caractére | Ongles Présence Queue Omoplate
rapprochées | réduitea | dorsale et d’un sinus réduite a dorsale et

Espéce un coccyx | allongée Espéce frontal un coccyx allongée
Maki Maki
Macaque Macaque
Gibbon Gibbon
Humain Humain
Orang-outan Orang-outan
Gorille Gorille
Chimpanzé Chimpanzé

Absence de I'innovation évolutive (= présence du caractére a I'état ancestral)
Présence de I'innovation évolutive (= caractére a I'état dérivé)

Document 2. Comparaison de la séquence d’un géne chez quelques grands singes.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

On étudie ici le pourcentage d’identité entre les génes PAV (impliqués dans la détection des
substances ameres).

Homme Chimpanzé Gorille Gibbon Orang-outan
Homme 100,0 % 89,03 % 86,50 % 75,95 % 75,53 %
Chimpanzé 100,0 % 87,76 % 75,11 % 76,37 %
Gorille 100,0 % 75,11 % 74,68 %
Gibbon 100,0 % 76,37 %
Orang-Outan 100,0 %

Une étude récente du génome complet humain (trois milliards de paires de nucléotides) a
permis de mettre en évidence une proximité génétique avec les grands singes.

Document 3. A la recherche des liens complexes de parenté.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

Plusieurs fossiles datés d'une période
charniére qui s’étendait entre -10 Ma et -7 Ma
présentent des caracteres que l'on attribue a
I'ancétre commun théorique au chimpanzé et a

I'espece humaine: Sahelanthropus tchadensis,
surnommé « Toumai » (-7 Ma) et Orrorin tugenensis
(-6 Ma). lls seraient donc les plus anciens

représentants de la lignée humaine. Cependant, les
fossiles sont trés souvent incomplets et peuvent faire
I'objet de controverses: le fémur de Toumai,
découvert en 2002 par Michel Brunet
(paléoanthropologue frangais né en 1940) n’a jamais
fait I'objet d’une publication scientifique. Pourtant,
I'analyse de cet os permettrait peut-étre de savoir si
Toumai était bipede ou non. Certains scientifiques
laissent penser que des particularités de ce fémur
pourraient remettre en cause la bipédie de Toumai.

https://svtbouchaud.fr

Fémur supposé de S. tchadensis en vues
antérieure (a), postérieure (b), médiane
(c) et latérale (d).

Les barres situées a coté des vues du
fémur sont des regles mesurant 20 cm.
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Piste d’exploitation.

- Exploiter les notions de rappel de cours pour établir des arbres de parenté avec les données
fournies. Conclure sur la parenté de I’"humain avec les autres primates.
- Indiquer les compléments apportés par le document 3.

Travail 1. Les caractéristiques des représentants de la lignée humaine et I'histoire évolutive de la
lignée humaine. Documents 4 a 17.

Document 4. Les caractéres de la lignée humaine.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020 modifié 2022

L’étude de caractéres anatomiques chez les espéces de grands singes® proposées dans ce tableau
permet d’établir leur lien de parenté. Un bassin court et large, des fémurs obliques, permettant I'insertion
de muscles fessiers puissants, et la position avancée du trou occipital entrainant I’équilibre de la téte au
sommet de la colonne vertébrale favorisent la station debout. Ainsi, la bipédie? devient le mode de

locomotion permanent, exclusif.

Prognathisme
(avancée de la face)

Crane et mandibule*

Bassin et fémur

Pan troglodytes
(chimpanzé)

Trou occipital
en arriére

Mandibule
enU

Bassin
allongé

Fémur
droit

Absent

Trou occipital

Trou occipital Bassin
en position d court
. intermédiaire J
Australopithecus
afarensis . Fermior
Mandibule oblique
enU
Marqué ' '
Homo erectus Réduit

Bassin

en position court
centrale

Homo neanderthalensis

Homo sapiens Fémur
Mandibule oblique
parabolique

1Grands singes : groupe de primates dans lequel on retrouve les représentants actuels et fossiles de la

lignée humaine, le chimpanzé, le bonobo, le gorille, I'orang-outan, le siamang, le gibbon...

2Bipédie : mode de locomotion par lequel un organisme se déplace préférentiellement sur ses membres

postérieurs. La bipédie n’est pas un caractére propre a la lignée humaine.
3Mandibule : méchoire inférieure.
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Document 5. Comparaison des caractéristiques des squelettes de ’lhumain et du chimpanzé.
D’aprés Enseignement scientifique Terminale, Magnard 2020

Humains et chimpanzés partagent de nombreux caractéres : pouces opposables, ongles, nez,
orbites fermées, narines rapprochées, coccyx.
Certains caracteres correspondent a des innovations évolutives exclusivement humaines.

Capacité cranienne . . . .
P =1500cm® /N En orange : innovations évolutives
, —Face aplatie liées a la bipédie prolongée
Trou occipital R
N TN 1 " a s
centré _ Mandibule Capacité cranienne

’ parabolique =450 cm?
Colonne vertébrale

a 4 courbures Trou occipital en arriere

Colonne vertébrale

Bassin N
a1courbure

Prognathisme
large et court

de la face N
Bassin étroit

Fémurs : angles et long

de 75° avec Fémurs : angle
I'horizontale Jambes Mandibule N ‘.> de 90° avec
pluslongues €N« U» I'horizontale

que les bras

Genoux Bras plus

l::)\;)lf: rapprochés longs que Pieds plats
7 les jambes ( Talons mince
Voite Gros or‘uw\. ? C el
plantaire \ vers |'avant = /,L - Ly ros o bell
: opposable aux
Squelette d’Homo sapiens Squelette d'un chimpanzé  autres doigts

Piste d’exploitation.

- Dégager des documents 4 et 5 les caractéres dérivés (ou innovations) de la lignée humaine en
comparant au chimpanzé, espéce qui ne possede pas ces caracteres

Document 6. Une multitude de rameaux.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

Dans I'histoire évolutive de la lignée humaine a I'état des connaissances actuelles, le genre Homo
est apparu il y a presque 3 Ma. Il comprend I'espéce Homo sapiens et toutes les espéces apparentées
disparues : Homo habilis, Homo erectus, etc. |l se caractérise notamment par le développement de la
capacité cranienne : de 600 cm3 pour H. habilis & 1350 cm3 pour H. sapiens et 1500 cm3 pour Homo
neanderthalensis. |l y a eu plusieurs rameaux, ou ramifications des branches, ce qui évoque la coexistence
de certaines espéces dans le temps et dans I'espace : cette évolution est dite buissonnante.

Temps (en Ma) H. neanderthalensis )
A Actuel H. floresiensis o ‘ H. sapiens
H. erectus H. rhodesiensis

P. boisei " H. heidelbergensis

P. robustus H. rudolfensis
/ . H. antecessor
-2 H. habilis H.ergaster

D
@ 7u.garty @ P. aethiopicus

' H. floresiensis
_ P
O. tugenensis h
— 7= S.tchadensis ® —| S )

Piste d’exploitation.

- Montrer que I'évolution humaine est buissonnante.
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Document 7. Discussion sur la lignée humaine.
D’aprés Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020 modifié 2022. https://www.hominides.com consulté le24/06/22

Des restes fossiles d’un singe appelé Dent retrouvée en Bulgarie (2012).
Graecopithecus freybergi ont été retrouvés en Europe : :
une machoire usée (1944) et une dent (2012). Ils sont
datés de -7,18 a -7,25Ma et présentent des
caractéristiques particuliéres (petites canines, fusion
inhabituelle des racines des deux prémolaires, peu
fréquentes chez les chimpanzés actuels) qui suggérent
que ce singe pourrait étre un représentant de la lignée
humaine. Il est a ce jour proposé par une partie de la
communauté scientifique comme le fossile le plus
ancien appartenant a la lignée humaine (hypothése
controversée).

Piste d’exploitation.

- Montrer 'apport de cette découverte (et comparer au document 3).

Document 8. Quelques fossiles de cranes du genre Homo.
D’aprés Enseignement scientifique Terminale, Le Livre Scolaire 2020

Australopithecus africanus Homo sapiens Homo neanderthalensis
PE:-35a-25Ma PE : ~300 000 ans a actuel PE : —450 000 a -30 000 ans
CC: 480 cm’ CC:1350 cm’ CC:1500 cm’

©

Homo erectus Homo rhodesiensis Homo habilis
PE : —1 Ma a -110 000 ans PE : ~700 000 a —300 000 ans PE:-23a-14Ma
CC:1100 cm’ CC:1150 cm? CC:600 cm’

PE : période d’existence

CC : capacité cranienne (valeur approchée déterminée a partir de plusieurs fossiles
- les fleches rouges indiquent la position du trou occipital

Echelles variables selon les cranes.

Piste d’exploitation.

- Exploiter les cranes pour dégager une tendance générale au sein de la lignée humaine :
position du trou occipital, capacité cranienne, prognathisme.
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Document 9. Sites de découverte des fossiles les plus anciens appartenant a la lignée humaine en
Afrique.

D’aprés Enseignement scientifique Terminale, Le Livre Scolaire 2020

L%

J Site de Ledi-Geraru
Homo ? -3,2 Ma

28 Ma

A. bahrelghazali

ATLANTIQUE

LTV (. gur
—\ e
Vs
Y TCHAD |_H. habilis |
M . "'3“,“ -5,8 Ma
gr . %/
A SO BINAN - o hiopicus ])"Op' Aafarensvs
L “/,,4-19...
o ) 3 H. rudolfensis
1 . cetioicus g
OCEAN v \

"ﬁ ’
( 29 Y .\ -4 Ma

¢ .. . ! Aafarens:s -0—0

/ ¢ Limites du rift 2y

. L v /
' est-africain \ : 3“?‘ N -5,9 Ma
) ‘ . \
@ Stesde \“!—1-0‘\ OCEAN
écouverte ‘ < '
; -25Ma . P. boisei
de fossiles ) '5 | - INDIEN
{ ) v 4 \ 1 -2,3 Ma
Genres attachés a la ! \ g G
lignée humaine : L ‘ D
-
. Australopithecus A. prometheus
n Paranthropus -2,3 Ma > / -3,7Ma
Homo
[ ] '\
Ardipithecus o N r -2 Ma
sahelanthropus | (AR —
Orrorin “25Ma ~2Ma U Bl

Source : Planet-terre, ENS de Lyon.

Le plus ancien fossile humain découvert hors
d’Afrique est a ce jour Homo georgicus, trouvé
en 1999 a Dmanisi en Géorgie et daté de
1,8 million d’années.

A droite, crane d’Homo georgicus (Homme de

Dmanisi)
Document 10. Frise chronologique des découvertes de quelques fossiles.
D’aprés Enseignement scientifique Terminale, Le Livre Scolaire 2020
Premiéres Découvertes de fossiles Découvertes de Réfutation de la théorie
découvertes plus anciens hors de UEurope | nombreux fossiles en est-africaine suite aux
de nombreux (Israél, zambie, Afrique du Afrique de U'Est et du Sud découvertes de fossiles au Tchad

fossiles en Europe Sud, Chine)

Années 1920-1930 Années 1960-1970

5 ! 0-200(
Lucy 1974} Abel 1995 Orrorin 20001

Théorie de l'origine est-africaine Toumai 2001

de la lignée humaine 1983

Piste d’exploitation.

- Exploiter les documents pour localiser les lieux principaux de découverte des plus anciens
fossiles de la lignée humaine et conclure quant a cette localisation.
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Document 11. Homo sapiens et Homo neanderthalensis, une ou deux espéces ?
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

L’'homme de Néanderthal est une espece du genre Homo,
disparue il y a 30 000 ans et qui a cohabité avec Homo sapiens. |l fut
uniquement localisé en Eurasie, isolement sans doute dO aux
dernieres grandes glaciations (il y a environ 22 000 ans). Plusieurs
hypothéses sont émises sur les causes de sa disparition : compétition
avec Homo sapiens, taux de fécondité moindre, extermination,
modifications climatiques.

Plus robuste qu’Homo sapiens, avec un cerveau un peu plus
volumineuy, il utilisait des outils tels que des bifaces et avait des rites
funéraires tout comme Homo sapiens. Le séquencage partiel de son
génome en 2010, montre des ressemblances d’environ 4 % avec celui
des Homo sapiens sortis d’Afrique. Des croisements auraient donc eu
lieu entre ces deux especes a priori différentes.

Document 12. La cohabitation de plusieurs espéces d’Homo.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Bordas 2020

Selon certains chercheurs, les Néanderthaliens (Moyen-Orient et Europe) et les Dénisoviens
(Asie) proviendraient de I’évolution de populations d’Homo erectus d’origine africaine.

Homo sapiens, apparu en Afrique il y a 300 000 ans, a colonisé le monde a son tour et rencontré
les Néanderthaliens et Dénisoviens (Homo denisovensis) avec qui il a cohabité au moins jusque vers
-40 000 ans, avant qu’ils ne disparaissent.

La cause de ces disparition est d’ailleurs encore inconnue.

La présence de séquences ADN néanderthaliennes et dénisoviennes au sein de génomes des
populations humaines actuelles suggere la possibilité de métissages entre ces différents groupes
d’Homo.

Homo sapiens L a3 -

| arrivée : - 45000 ans | © Homo saﬁiens étendue possible
» X ™ arrivée - — 55 000 ans des Néandertaliens

(]

.
v

A

pal N 9 étendue possible
Homo denisova des Dénisoviens

apparition : - 200 000 ans
disparition : - 50 000 ans

4
-

apparition : - 430 000 ans |~
disparition : - 40 000 ans o
<--> cohabitation
avec métissages

t

< Homo erectus - 1 900 [][Jl] ans | ’ e sapiens - 300000 ans | / e et/ou conflits
SgrzgndaAJalgléesi' 5 o \ 7 sortie dAfrique : 1 - 7 filiation possible

- 70000 ans > maisincertaine
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Doc13. Etude comparative des génomes humains.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Le Livre Scolaire 2020

Grace aux progrés continus dans les techniques de
séquencage d’ADN, le génome des humains actuels a pu
étre séquencé entierement en 2004, puis celui des
néanderthaliens a partir d’échantillons issus d’une
dizaine de fossiles. L’étude comparative de ces génomes
tres proches a permis de découvrir que les humains
modernes partagent une part variable de leur génome
avec les néanderthaliens selon leur origine
géographique.

Origines du génome des humains actuels selon la

région du monde.
2,5%
o

25%

| W

Australie et
Océanie

Eurasie et
Amériques

Afrique
subsaharienne

B H. de Denisova
Source : Chris Stringer, Nature, 2012.

H. sapiens (origine africaine)
B H. neanderthalensis

Doc14. Détermination génétique des

dénisoviens.
D’aprés Ens. scientifique Terminale, Le Livre Scolaire 2020

En 2010, le séquencage de 'ADN extrait d’'un
fossile de phalange humaine découvert en
2008 dans une grotte de I’Altai, en Russie, et
daté de 41000 ans, révele que ces individus
sont génétiquement distincts des H. sapiens et
des H. neanderthalensis. Si leur statut d’espece
se confirme, on parlera d’homme de Denisova.
Les analyses ont également montré que
I'ancétre commun des dénisoviens et des
néanderthaliens est plus récent que I'ancétre
commun des dénisoviens et des humains
modernes.

Une étude génétique récente.
https://www.hominides.com consulté le24/06/22

L'étude du génome des Dénisoviens a montré
que, en commun avec les tibétains, les
Dénisoviens avaient une mutation du gene
EPAS1. Cette mutation permet de mieux
résister au manque de dioxygéne, avantage
certain sur les hauts plateaux tibétains. Les
dénisoviens ont probablement légué cette
variante aux tibétains lors d'une hybridation
fertile entre les especes.

Document 15. Relations connues entre les trois derniéres espéces humaines.
D’aprés Enseignement scientifique Terminale, Le Livre Scolaire 2020

Cet arbre résume quelques apports des données
moléculaires sur les relations entre les trois
dernieres especes humaines (représentées
chacune par une couleur) ayant existé sur Terre

100 000 ans

- 450003 S
Dénisoviens
—350 000 ans ™ 4 4
yremmeest - ’
{ L ‘ ;' Néandertaliens
4~ 7 77 7 orientaux
‘ :

d K : Néandertaliens
—750000 a T & T 77 7 occidentaux
—550 000 ans R :

m\,; 1 : Espéce humaine
¥ ' _ . _ _disparueidentifiee

jusqu’ail y a 30 000 ans.

! 1 génétiquement
: 4 mais non encore
. 5 découverte
3 N
. % Populations
¥ asiatiques

Populations
européennes

Populations
africaines

B Espéce humaine actuelle (Homo sapiens)

---p Episode d'hybridation

Piste d’exploitation.

Source : Ewen Callaway,
Nature, 2016.

- Exploiter les documents 11 a 15 pour nuancer la notion d’espece a travers les exemples
d’Homo sapiens, H. neanderthalensis et H. denisovensis.
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Doc16. Fragment de mandibules fossilisée du plus

vieux représentant du genre Homo.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Belin 2020

Ce fragment découvert en 2013 en Ethiopie (site de
Ledi-Geraru) et daté de 2,8 Ma a été attribué au genre
Homo (identification encore controversée).

Il a ainsi fait reculer de 400 000 ans I’age du plus vieux
représentant connu de ce genre. Des restes fossiles de
plusieurs individus assignés au genre Homo ont été
découverts en Afrique, en Europe et en Asie. Ces
individus appartenant a des espéces aujourd’hui
dlsparues ont vécu entre -2,5 Ma et -28 000 ans

Piste d’exploitation.

Doc17. Crane du plus vieux représentant

d’Homo sapiens.
D’aprés Enseignement scientifique Terminale, Belin 2020

Les restes fragmentaires d’au moins cing individus
ont été découverts depuis 1960 dans une grotte a
Jebel Irhoud (Maroc). lls sont associés a des
outillages de pierre taillée et des restes d’animaux
chassés. En 2017, des chercheurs ont daté I'un de
ces ossements a -315000 ans + 34 000 ans. lls
vieillissent de plus de 100 000 ans I’age attribué a
I’'espece Homo sapiens. Depuis 28 000 ans, cette
espece est I'unique représentante du genre Homo.

Parties
manquantes
reconstituées

Parties
fossilisées

- Utiliser les documents 16 et 17 pour dater 'émergence du genre Homo d’une part et d’Homo
sapiens d’autre part. Expliquer pourquoi ces ages peuvent évoluer.

Bilan classe : histoire évolutive de la lignée humaine.

Document 18. Une possible histoire évolutive de la lignée humaine.
D’aprés Enseignement scientifique Terminale, Le Livre Scolaire 2020

Sahelar’;tfljropu,s A. anamensis A. sediba H. sapiens
tchadensis ) .. PSSR
A. afarensis Denisoviens:
Ardipithecus .
ramidus e H. neanderthalensis :
" H. heidelbergensis :
Ardipithecus kadabba /7 ..eeeeeeet gens) :
i H. antecessor
* Kenyanthropus
platyops H. erectus
Orrorin tugenensis '.1 .
H. ergaster | 2’1
H. habilis natedt
A. bahrelghazali H. rudolfensis H. floresiensis .
Dernier ancétre commun
avec les chimpanzés A. africanus
Paranthropus
robustus
Lignée des chimpanzés
p . Paranthropus
(peu de données collectées boisei
sur 'évolution de cette lignée) Paranthropus
aethiopicus Pan
troglodytes
" f Pan_
Age (Ma)\ A: Australopithecus H: Homo paniscus
< T T T T T T T T 1
10 7 6 5 4 3 2 1 0
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Document 19. Evolution et répartition du genre Homo.
Dv’apréstnseignement scientifique Terminale, Le Livre chlaire 2020

2

[EECH 75 000 ans
i e s . a
41999 us o, U
O 1970
18 000 ans
200
£ [ 110 000 ans

63 000 ans

10 000 ans Ll “H. antecessor |§ , 4
0] e T g
7 : H. neanderthalensis 18
i 45000 ans _ 2017

7 :
3000 ans

N\
> 1939
5 C 2003
0 Plus récent o 28
néandertalien connu e
@ premier fossile humain-
identifié connu

9 Plus ancien Homo

sapiens connu )
hors d’Afrique = 40 000 ans B
@ plus anciens Homo ¢ Y

sapiens connus

Plus ancien fossile =
connu du genre Homo? 4936

. . : A 'é
@ Plus anciens outils & g 11000 ans l__l Al i
connus 3,3 Ma ? 0 2000 km
Homo sapiens Homo neanderthalensis Autres espéces du genre Homo =% Chemins migratoires
- P! - - p E d'Homo sapiens
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Travail 2. La transmission non génétique de caractéres. Documents 20 a 28.

Document 20. L’acquisition du microbiote.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

Le microbiote s’acquiert dés la naissance, on
parle de colonisation microbienne. Cette derniere
dépend du mode d’accouchement (voie naturelle ou
césarienne). L’allaitement peut également aider a la
colonisation par les microorganismes présents sur le
sein maternel. Par la suite, le microbiote évolue en
fonction des habitudes alimentaires (richesse en
fibres par exemple) et de I'hygiéne de vie (prise
d’antibiotiques, tabagisme, etc.).

Document 21. Acquisition et modulation du microbiote au cours de la vie.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Nathan 2020
La composition du microbiote est corrélée a certaines caractéristiques de l'individu. Par
exemple, le ratio Firmicutes/ Bacteroidetes est plus élevé chez les personnes obéses que chez les
individus qui ne sont pas en surpoids.

BACTEROIDETES PROTEOBACTERIES FIRMICUTES ACTINOBACTERIES
Bactéroides o E. coli @ Clostridium Streptocoques @ Bifidobactéries
@ Protovella @ Lactobacilles ~ Entérocoques ©® AUTRES

N
Foetus Nouveau-né Jeune enfant
Stérile Naissance par voie basse : * Diversification alimentaire
Pas de microbiote contact avec le microbiote maternel « Contacts avec les autres individus
(vaginal/intestinal) + Environnements variés
+ Maladies, traitements...
CROISSANCE DE LA DIVERSITE BACTERIENNE
XXX QXXX (I ON I 06 0000 000 o
(X o @ ® 000 ©
X o o O00e

Document 22. Le microbiote fossile des Néandertaliens.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Bordas 2020

En 2017, le séquencage de I’ADN de la plaque dentaire’ de Néandertaliens a permis de
déterminer une partie de la « flore » bactérienne qui y était hébergée. Des traces du génome de
I’archéobactérie’ Methanobrevibacter oralis, que I'on retrouve aussi dans la bouche de 'Homme
moderne, y ont été détectées. Des comparaisons de ces génomes suggerent que I’archéobactérie a
été transmise entre Neandertal et Sapiens.

« S’il y a eu échange de microorganismes de la bouche entre especes, c’est qu’il y a pu avoir
échange de baisers, de nourriture et d’eau, ce qui suggererait que ces interactions étaient bien plus

amicales et intimes que quiconque ne I'avait jamais envisagé. »
Citation de Laura S. Weyrich, professeure d’anthropologie.

Iplaque dentaire : substance blanchétre se déposant & la surface des dents constituée principalement
de protéines salivaires, d’aliments et de bactéries.
2Archeobactérie : organisme unicellulaire procaryote distinct des bactéries.
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Document 23. Culture alimentaire et microbiote.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

Tous les peuples n‘ont pas la méme culture Le peuple Hadza en Tanzanie, aux habitudes
alimentaire. Chez les chasseurs-cueilleurs des Hadza, alimentaires de chasseurs-cueilleurs.
en Afrique, le régime alimentaire est trés éloigné de TN s R
celui du monde occidental et ressemble a celui de nos
ancétres avant qu’ils ne maitrisent I'agriculture. Une
étude a révélé que la diversité de leur microbiote est
bien plus importante que celle des italiens (microbiote
de référence lors de I’étude). En revanche, aucun
individu de ce peuple ne posséde de bactérie du genre
Bifidobacterium, trés courante dans le monde
occidental. Pourtant, cela n’a rien de surprenant : cette
bactérie est associée aux produits laitiers, qui ne font
pas partie du régime alimentaire des Hadza.

Document 24. L’apparition du caractéere « langage articulé » dans la lignée humaine.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

Le langage articulé correspond a un mode
de communication formé de sons différents,
identifiables et signifiants. Il nécessite certaines
aptitudes anatomiques comme un larynx en
position basse et la présence d’aires cérébrales
spécifiques (aires de Broca et Wernicke) observées
chez I’humain comme chez le chimpanzé.

Le langage semble étre apparu il y a environ
2 Ma sous la forme d’un langage primitif qui se
serait enrichi au fil du temps. Le langage articulé est
donc caractéristique du genre Homo. De nos jours,
il existe environ 504 langues a travers le monde.

M Larynx
Humain Chimpanzé M Langue

Document 25. Comparaison des appareils vocaux de I'espéce humaine et du chimpanzé.
D’apreés Enseignement scientifique Terminale, Hachette Education 2020

L'étre humain et le Chimpanzé ont Les sections horizontale et verticale de I'appareil vocal
la méme structure dans le cerveau, humain ont a peu prés la méme taille, ce qui facilite
appelée aire de Broca activée la prononciation précise de voyelles.

lors de la communication.

La face proéminente
H du Chimpanzé confine
Le Chimpanzé et le nouveau-né presque entiérement

humain ont un larynx surélevé la langue dans Lalangue humaine s'étend
ce qui permet une déglutition sabouche. partiellement dans le pharynx
et une respiration simultanée permettant une plus grande
mais une plus petite gamme de sons.

gamme vocale.
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Document 26. Le langage articulé : des hypothéses encore discutées.
D’apreés Enseignement scientifique Terminale, Hachette Education 2020

Le caractere indispensable de la position basse du larynx pour le langage est mis a mal par de
nouvelles études, publiées en décembre 2019. Basée sur la capacité des singes a produire des voyelles
et a moduler des sons en utilisant leurs lévres, langue et machoires, cette nouvelle approche déclare
possible un langage articulé depuis 20 Ma chez les primates | Néanderthal avait donc une anatomie

compatible avec la parole... mais rien ne prouve qu’il parlait...
Source : L.-J. Boé et al., Science Avdances, 2019

Document 27. Surdité et acquisition du langage oral.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

La surdité est I'incapacité plus ou moins totale
d’entendre des sons. L'impact sur I'apprentissage du
langage oral est plus ou moins important selon la
sévérité de la surdité. En effet, on observe chez I'’enfant
sourd une absence ou des retards de langage oral, dus
aux difficultés a s'imprégner et a imiter le langage des
personnes qui I'entourent. Des appareillages peuvent
parfois étre proposés pour certains types de surdité.
Les enfants en bénéficiant assez t6t peuvent
s’approprier le langage oral méme si les mots sont mal
articulés ou déformés.

Document 28. Des outils variés et de plus en plus spécialisés.
D’apres Enseignement scientifique Terminale, Hatier 2020

L’outil au sens strict n’est pas le propre de I'espéce Silex « biface », environ -300 000 ans,
humaine. Cependant, de nos jours, seuls les représentants du découvert a Saint-Acheul prés d’Amiens.
genre Homo sont capables de faconner des outils a 'aide  Musée des Antiquités, Saint-Germain-
d’autre outils. Les premiers outils attribués a Homo habilis et en-Laye.

Homo ergaster sont des choppers : galets possédant un bord
tranchant obtenu a partir de la percussion avec une autre
pierre.

La diversification et la spécialisation des outils
nécessitent un faconnage de plus en plus complexe et un
apprentissage, par héritage culturel, de techniques
particuliéres :

- le biface symétrique en forme d’amande aux
tranchants est obtenu par enlevements successifs
d’éclats d’'un bloc de pierre (H. erectus et H.
heidelbergensis) ;

- les pointes, les racloirs, les grattoirs qui sont I'ceuvre
d’Homo sapiens et d’Homo neanderthalensis, sont
faits a partir d’éclats savamment obtenus.

Piste d’exploitation.

- Présenter les caractéres évoqués et montrer que leur transmission a la descendance ne fait
pas intervenir de mécanisme génétique.
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